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1 文献相关 2 实验相关 3 应用与展望 

 使用实验与计算的方法，来研究蛋白质、基因和
药物之间的相互作用。 

 

 将研究的分辨率精确到具体的功能域，进而找出
相互作用网络上功能域对应的连接序列和结构信
息。 

 

 最终应用到一些与疾病相关的突变上的研究，并
寻求解决方案。 
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 生物学核心挑战是了解基因型到表型的映射过程。 

 

 但由于包括了蛋白质与蛋白质、基因表达上以及在

表达过程中与一些药物的相互作用，这个映射实际

上非常复杂的。 
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研究的主要对象 

综述中主要是以下三种情况的研究： 

 蛋白质与蛋白质之间的互作 

 基因之间的互作 

 药物与基因之间的互作 



如图所示： 

    a、蛋白质间的互作 

    b、遗传上的互作 

    c、药物与基因间的互作 
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 该文献中包含较多
实验图与结论。 

 

让我们以基因组中
的外显子突变的统
计实验来进行说明。 
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该小组还做了以下工作 

 边缘区域的扰动实验，对互作区域进行一些微小的改

动，产生一些类似于正向和反向遗传学的效果。 

 

 通过计算的方法来寻找一类蛋白质的多个变种间的相

互作用，并制作了一个粗略的模型。 



该小组还做了以下工作 

 化学上的高分辨率遗传互作实验，主要应用在对残基

和突变体的研究上。 

 

 边缘区域的相互作用实验，用于测试不同点位对于某

一大类的结合物质的相互作用。 



该小组还做了以下工作 

 

 汇总了各个实验的结果，进行综合的分析，并

对实验所使用酵母的一部分突变情况进行预测。 



1 文献相关 

 2 实验相关 3 应用与展望 

综述主要是通过实验和计算，来探
寻基因、蛋白质等等之间的互作机
制。 

 

但由于物种数量过大，使用目前已
知的方法来进行实验筛选，明显是
不太可能的。 
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通过高分辨率分析筛选特定致病
结构域 

探寻宿主、病原体互作网络映射，
寻找治愈的方法 

可根据已知内容进行同类型蛋白
质性质推测 

结合生物物理等方向，深入理解
不同结构间特点，需要时可进行
明确选择 



THANKS! 


